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Vigilancia genomica da fen
malaria em Mocambique

O projecto GenMoz

GenMoz é um novo projeto liderado pelo CISM e o PNCM que pretende operacio-
nalizar um sistema de vigilancia molecular e gerar dados genémicos ao longo do
tempo para decisdes programaticas no controlo da malaria. Este boletim descre-
ve seus principais objectivos e actividades.

Porqué fazer a vigilancia genémica de patégenos?

Os cientistas usam a sequenciacédo de ADN
para decifrar as caracteristicas de genes
e genomas em um organismo de interesse,
analisando suas semelhancas e diferencas. Ao
sequenciar regularmente um subconjunto de
casos, é possivel inferir ameacas de patége-
nos em uma determinada area ou populagéo.

A inovacdo na tecnologia tornou os equipa-
mentos de sequenciacdo cada vez mais
acessiveis, embora ainda caros. Enquanto a
gendmica ja faz parte da vigilancia de doencas
em paises de alta renda, a capacidade perma-
nece baixa na Africa, apesar da alta carga de
doencas infecciosas ['l

Papel central da vigilancia genémica
na pandemia de SARS-CoV-2

Por meio da sequenciacdo de genomas virais,
os cientistas identificam alteracées no cédigo
genético do SARS-CoV-2 e monitoram o sur-
gimento e a disseminacdo de variantes como
Alpha, Delta ou Omicron [l Colectivamente,
essas informagdes s&o usadas para entender
melhor o impacto clinico das variantes e pro-
jetar contramedidas de saude publica ade-
quadas. Desde 10 de Janeiro de 2020, Africa
tem contribuido com 0,23% das sequéncias
globais de SARS-CoV-2 [3],

Vigilancia gendmica da malaria

A maldria causada por Plasmodium falciparum é uma das princi-
pais causas de carga de doenca e morte em Mocambique. A re-
sisténcia do parasita as terapias de artemisinina (ACT), as dificul-
dades para detectar algumas infec¢ges usando testes réapidos, ou
a quantificacdo precisa das fontes e varia¢cdes de transmissao séo
desafios para os programas de controlo da maléria que podem ser
enfrentados com a contribuicdo de ferramentas gendémicas.

Em outros paises, iniciativas como GenRe-Mekong I no Sudeste
Asiatico, permitiram caracterizar o surgimento e propagacéo de
estirpes de P.falciaparum resistentes ao ACT e complementam
as ferramentas clinicas e parasitoldgicas existentes.
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Capacitacio genémica no CISM e translacéo
ao programa de controlo da malaria (PNCM)
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